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Pfedstava o tom, z ¢eho se skladaji geny a jak funguji, se od poc¢atku moderni genomiky znacné

zménila. Era moderni genomiky zacala pied 35 lety, kdy byl osekvenovan prvni virovy gen.1 Od té
doby byly uspeésné osekvenovany celé genomy riznych mikrobd, rostlin a zvifat.

Kdyz genovy vyzkum zacinal, domnivali se védci, ze mezi geny a jejich produkty v podobé¢
RNA a proteinli panuje pomér jedna ku jednd. Nicméné projekty zabyvajici se sekvenovanim
genomu zahy odhalily, ze pocet forem RNA a odpovidajicich bilkovin vice nez stonasobné
pfevySuje pocet genll zaznamenanych v sekvenci DNA. Ted’ uz vime, Ze je to zptisobeno mnoha
slozitymi mechanismy, které jsou s fungovanim genti spojeny. V piipadé geni rostlin a zvitat vznika
ptepis RNA (transkipt nebo téz messenger RNA) pfepisem né€kolika tiseki DNA v ramci jednoho
genu. Tyto jednotlivé useky se nazyvaji exony, zatimco nekodujici iseky (introny) jsou pii vyrobe
RNA vysttiZzeny. Jeden gen tak pomoci rlizné kombinace exont, vystfizenim nékterych exonti nebo
naopak jejich zdvojenim muiZe vytvofit fadi riznych produkti-transkriptli. Tento proces se nazyva
alternativni sestfih. Napftiklad tfi lidské neurexinové geny vytvaieji pres 3000 riznych transkriptﬁ.2

Pokusime se shrnout klicové body sekularniho vyzkumu v oblasti fungovani genii a vytvorit tak
souhrn, ktery by demonstroval neredukovatelnou slozitost genomu. Princip neredukovatelné
slozitosti (to znamena, ze systém nemuze vznikat postupnym pfidavanim jednotlivych prvki,
anobrz musi byt vSechny prvky pfitomny hned na zacatku, protoze jediné¢ tak muize dand véc
fungovat) ukazuje, ze koncepce evoluce - postupného vyvoje genomu je prehnané zjednodusena a
nebere v potaz neuvéiitelnou slozitost genomu, kterou ukazal vyzkum poslednich desetileti.

V soucasnosti vime, ze fungovani genli zahrnuje: 1) rozlicné regulatorové sekvence DNA, které
funguji jako kontrolni prvky rozmisténé na strategickych mistech genovych regiont, 2) komplexni
propojeni mezi geny a genovymi sitémi, 3) dynamickou regulaci tfidimenziondlni architektury
chromozomt, 4) souhra chemie a konformacnich rysi DNA, 5) rozdilné typy bunék v tkani a jejich
fyziologicky stav a 6) vliv variaci sekvenci DNA v genovém poolu. Kazdou z téchto katerogii
muzeme rozdé¢lit na dalsi podkategorie.

Védci se snazili u mnoha genti odvodit pfedem jejich rizné formy sestihu.>* Toto Gsili je vsak
komplikovéno alternativnim sestfihem mezi geny lokalizovanymi na raznych chromozomech.* Aby
k tomuto mohlo dojit, musi se rizné oblasti genomu k sob¢ v prostoru té€sn¢ ptiblizit a vytvorit tak

oblast vysoce sloZité ,,genové tovarny“.> Na této Grovni fungovéni geni je zapojeno viech Sest vyse
zminénych mechanismil, které dohromady vytvéii doslova symfonii nevyzpytatelné slozitosti.



NaSe naristajici poznani DNA ukazuje na inteligentné navrzenou abecedu gen a plné
diskredituje koncepci, Ze se genom vyvijel samovolné. Genom je neredukovatelné slozity systém,
ktery byl od pocatku navrzen a zabudovan ve své jedine¢né podobé do kazdé stvorené bytosti tak,
jak piSe kniha Genesis.
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